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Sequences in theTat Alignment

COMMON NAME LOCUS ACC # FIRST AUTHOR REFERENCE

VERVET
AGMTYO SIVAGMTYO X07805 Fukasawa,M. Nature 333, 457–461 (1988)
AGM155 SIVAGM155 M29975 Johnson,P.R. JVI 64, 1086–92 (1990)
AGM3 SIVAGM3 M30931 Baier,M. Virol. 176, 216–221 (1990)
AG963 SIVAG963 L40990 Hirsch,V.M. JVI 69, 955–967 (1995)

GRIVET
AGM677 SIVAGM677 M66437 Fomsgaard,A. Virol. 182, 397–402 (1991)

SABAEUS
SAB1C SIVSAB1C U04005 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
U20812 SIU20812 U20812 Jubier-Maurin,V. JVI 69, 7349–7353 (1995)
U20814 SIU20814 U20814 Jubier-Maurin,V. JVI 69, 7349–7353 (1995)

SYKES
SYK SIVSYK L06042 Hirsch,V.M. JVI 67, 1517–28 (1993)
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VERVET.CON ATGGACAAGGGGGAGGaaGAgCa???CGtGtcCCACCAGGACTTGAtT?aAc 48
AGMTYO ----------------C------AAT--------------------G-G--G 52
AGM155 --------------------C--GGA----------------------A--- 52
AGM3 -----------------C-----GGG--C--A----------------G--- 52
AG963 ----------------------GAAC----CT----------------AG-- 52
GRIVET.CON ATGGACAAGGAGGAG...GAGCCCCACCCCCTCCTCCAGGACTTG....... 42
AGM677 ---------------...---------------------------....... 42
SABAEUS.CON ATGGaCCAGGaGcaGgagGcCCGCcccCAGGTCTGGGAGGAgCTcCAGGAGG 52
SAB1C --------------------------------------------T------- 52
U20812 ----C-------G--...------...------------------------- 46
U20814 ----------T--G-----G---------------------A---------- 52
SYKES.CON ATGTCCTCAACGGACCAGATATGCCAGACACAGAGGGTACCCCCATCCTTCTTAGAAGGAACATTCCTAG 70
SYK ---------------------------------------------------------------------- 70

VERVET.CON Aata?aagaa?CCcCTgaagactTGTAcAAAtAA?TGcTtTTGcAAAaaaTG?TGtTAtCAcTGtCAgcT 114
AGMTYO -C--TC----G--T---C---------A------A--T--------------T-----C----------- 122
AGM155 ----C-G---A-----TG----A-----------A-----------------C--------T--C--AT- 122
AGM3 --CTC--AGCA---------CGG--------C--G----A---T---TGT--C----------------- 122
AG963 ----T-----G--G--A-CA-------G------G--------------G--T--C-------------- 122
GRIVET.CON .....CATAGGCCATTACAACCATGTACTAATAAATGCTATTGCAAAAAATGCTGTTATCACTGTGAGCT 107
AGM677 .....----------------------------------------------------------------- 107
SABAEUS.CON AGCTgCagCGGCCgCTCCAGGCCTGTgAtAAtaCtTGCTacTGCAAAg??TGCTGCTtTCAcTGc?ttCT 119
SAB1C -------T-------------------------------T--------TT-----------T--TA---- 122
U20812 -------------C--------------C--CC-------T------AAG-------A-------TCG-- 116
U20814 ----T-G-------------------A-------C-------------CC---------------G---- 122
SYKES.CON AG...AAAGGACCACCAACACCATGT...AATAAATGCTTTTGCAAAAACTGTTGCTATCATTGCCAGCT 134
SYK --...---------------------...----------------------------------------- 134

VERVET.CON tTGcTTt?T?CaaAAaGG?cTAGGTgTTACCTATCATGCCccTAGGAcCAGA...AGAAAGAAgAtTgcT 178
AGMTYO -------C-G--------C---------------------------------...------------CG- 189
AGM155 C-----CT-A-GG-----A------A--------------TT----------...--------------- 189
AGM3 -------T-A-----G--AT---------------------------T----...--------------- 189
AG963 ---T---C-G--------C---------------------------------...--------A-G--T- 189
GRIVET.CON TTGCTTCCTGCAGAAGGGCTTAGGAGTGCGTTATCATGTCTCTAGGAAAAGA...AGAAAAACAAGCACT 174
AGM677 ----------------------------------------------------...--------------- 174
SABAEUS.CON cTGCTTcaaTaaaAAgGCCCTAGGcATttGcTATTATGTCCCTAGGacaAGAAGA??ttCTAAGAAGATT 187
SAB1C -------C--------------------C-----------------C--------GC------------- 192
U20812 T-------C--GG--A--------G--C--T----------------A-------AGAG----------- 186
U20814 ------T---C-------------------------------------C------CA------------- 192
SYKES.CON TTGTTTCCTTCAAAAGGGATTGGGAATCACTTATGCCAGACCAAGGAAGCGAGCAGCTCGCAGTATTTCT 204
SYK ---------------------------------------------------------------------- 204

VERVET.CON ?cGc?T?ATcgc?ttcCTg?ACagcAcCAATCCATATCCAcCcgt???GGAAGGGAC?GCCAGaCAACGC 239
AGMTYO T---T-A--TTGGC----TT----------------------AAGTGG---------G------------ 259
AGM155 T--GC-G-----A------T--C---G-------------T----...---------A------------ 256
AGM3 C---T-G-----T------A---AA-A------------------...---------A------------ 256
AG963 CA--C-A-----C-AT--CA----G--------------------...---------G-----G------ 256
GRIVET.CON CAAGATAATCAAGACCCTATACGGCAGCAATCCATATCCACAGTT...CAGCGGAACGGCCAGACAACGG 241
AGM677 ---------------------------------------------...---------------------- 241
SABAEUS.CON caGaATAATaAAGTacCTgTACACAACTAATCCATATCCACC...TGGACAAGGGACAGCCAGACAAAGA 254
SAB1C TC-C-----C----TT--C-------- 219
U20812 ------------------------------------------...------------------------- 253
U20814 ------------------------------------------...------------------------- 259
SYKES.CON GAGGATGATAGCGCACCTACAGGAACCCTACCCAGGGCCGGAAGGACCCAGGCAAACCCGCAGACGAAGA 274
SYK ---------------------------------------------------------------------- 274

VERVET.CON aG?aGaGCCAG?AGAAGGTGGAgacAaaggCAagaaCA??TC?gagccTTgGCAGAAAGaATcTGG?aca 303
AGMTYO C-AC-------G---------------CA---G--T--AA- 300
AGM155 --G--------A----------AGA-C------A-G--AA--TAC--A--A-----------T---GGG- 326
AGM3 --A--G-----G---------------GC---------GC--C-----------------------C--- 326
AG963 --G--------A------------G-G--A---CG---GC--A--TT------------G------A--G 326
GRIVET.CON AGGAGGGCAAGACAGAGGTGGAG 264
AGM677 ----------------------- 264
SABAEUS.CON AGAAGAGC?AGACA??GGTGGGC??A?CA??GACAGCAGATC?TACACTTGGCAGAGAGAATT???CAGA 312
U20812 --------A-----GC-------TA-A--AA-----------C--------------------CTG---- 323
U20814 --------C-----AA-------AC-C--GC-----------A--------------------TGT---- 329
SYKES.CON AGAAG.........GCAGTGGAGACAGAGAAGGACTCAACGTCTCTACCTTCAGCAGAGAATCTT 330
SYK -----.........--------------------------------------------------- 330

VERVET.CON ?gAgA?aaGAggagCAgtTGGtGCAagCGCTTGA 335
AGM155 C----C-------C-----------G-- 354
AGM3 GC---GTG--A-----AC---------- 354
AG963 A--C-A-----AG--------A----A------- 360
SABAEUS.CON CA?CTGTGTCCCAGATTGACA??TTGGCTCAGGAA?TTGA 348
U20812 --C------------------AC------------C---- 363
U20814 --T------------------GT------------T---- 369


